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Resumo — O objetivo destetrabal ho foi estudar o controle genético daresisténciaa Cercospora sojina,
em popul agdes segregantes derivadas do cruzamento entre as cultivares de sojaParanae Bossier. Foram
avaliadas nos genitores e nas gerages F,, F,, RC, e RC, seis caracteristicas das plantas associadas com
a doenca: nota para infecgdo (NT); nimero de lesdes por foliolo (NLF); diémetro médio de lesdo
(DML); porcentagem de &rea foliar lesionada (PAFL); nimero de lesdes por cm? (NLC) e indice de
doenca (ID). A resisténcia da soja a cercosporiose comportou-se como um carater quantitativo, e o
efeito génico aditivo o mais importante. Asinfluéncias sobre NT foram as seguintes: efeito aditivo
(62,05%), efeito dadominancia(7,68%) e asinteragdes epistéticas aditiva x aditiva, aditivax dominante
edominante x dominante (7,32%). O model o aditivo-dominantefoi suficiente paraexplicar asvariacoes
somente nos caracteres PAFL e NLC. A influéncia dos efeitos das interacGes epistéticas variaram de
2,22% no carater PAFL e em até 30,78% no cardter DML. O modelo genético aditivo-dominante é
satisfatorio para explicar o comportamento da média das geractes em relagdo aos caracteres PAFL e
NLC. Entretanto, quanto a NT, NLF, DML e ID, o modelo aditivo-dominante-epistatico € o mais
adequado.

Termos paraindexagdo: Glycine max, epistasia, herangagenética, mancha-olho-de-ra.

Genetic control of soybean resistance to race 4 of Cercospora sojina

Abstract — The objective of thiswork wasto study the genetic control of resistanceto frogeye |leaf spot
in segregating popul ations derived from the cross between Parana and Bossier soybean cultivars. The
progenitors and the F,, F,, RC, and RC, generations were evaluated for six plant characters associated
to the disease: infection grade (NT); number of lesions per foliole (NLF); average diameter of lesion
(DML); percentage of lesioned foliar area (PAFL); number of lesions per square centimeter (NLC) and
diseaseindex (ID). Soybean resistanceto frogeyeleaf spot behaved asaquantitative character, and the
additive genic effect was the most important character. The influences on NT were the following:
additive effect (62.05%), dominance effect (7.68%) and additive x additive, additive x dominant and
dominant x dominant epistatic interactions (7.32%). The additive-dominant model was satisfactory to
explain the variations only of PAFL and NLC characters. The influence of the effect of epistatic
interactions varied from 2.22% for PAFL up to 30.78% for DML character. The additive-dominant
genetic model issatisfactory to explain the behavior of the average of the generationsof PAFL and NLC
characters. However, for NT, NLF, DML and ID, the additive-dominant-epistatic model is more
adequate.

Index terms: Glycine max, epistasis, genetic inheritance, frogeye leaf spot.
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enca depende das condigdes de desenvolvimento
dacultura(Akem & Dashiell, 1994), sendo favorecida
por ambientes quentese Umidos (Sinclair & Backman,
1989).

Essa doenca foi responséavel por grandes perdas
de sojano Brasil, mas, atualmente, gragas a utiliza-
¢do de cultivares resistentes, esta sob controle. Sua
ocorréncia tem sido esporédica e esta limitada ao
sul do Maranh&o e norte de Goias (Yorinori &
Klingelfuss, 1999). Os mesmos autores relatam que
o fungo apresenta grande variabilidade patogénica,
com 23 ragas jaidentificadas no Brasil, e que novas
epidemias podem ocorrer.

N&o h& dados precisos sobre as perdas causadas
pelamancha-olho-de-rano Brasil. Entretanto, deter-
minagdes de perdas, em parcel asexperimentaisela
vouras, em Londrina, PR, tém mostrado que os ni-
veis de danos em cultivares suscetiveis atingem de
10% a32% (Yorinori, 1992). A influénciadadoenca
na produtividade da soja é resultante da reducéo da
area fotossintética, do desfolhamento prematuro e
daproducéo de sementes danificadas e de ma quali-
dade (Akem & Dashiell, 1994). Atual mente, no Bra-
sil, para se obter o registro de uma novacultivar de
sojano 6rgdo oficial, € obrigatério que elaapresente
resisténcia comprovada ao fungo.

O controle quimico com fungicidas, além de caro,
ndo é o meio mais eficiente de controle da
mancha-olho-de-r& O uso de cultivares resistentes
€ 0 meio mais econdmico e eficiente de controle.
O conhecimento da heranca do carater é fundamen-
tal paraorientar os programas de melhoramento.

O objetivo deste trabalho foi estudar o controle
genético daresisténciaa Cercospora sojina, em po-
pulagdes segregantes derivadas do cruzamento en-
tre as cultivares de soja Parani e Bossier.

Material e M étodos

O trabalho foi realizado em casa de vegetagdo com con-
trole de temperatura (28-34°C), no Departamento de
Fitotecnia da Universidade Federal de Vigosa, em
Vigosa, MG.

Foram avadiados, quanto areacéo aC. sojina, raga 4, 0s
parentais Bossier e Parand, as geragdes F; e F, e 0 RC,
(F1 xBossier) e RC; (F1 x Parand). As populagdes avalia-
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das foram constituidas por 26 plantas, do genitor susceti-
vel (Bossier), do genitor resistente (Parand) e da geragdo
F1; 219 daF,; 56 daRC; e 60 da RCs.

Com o objetivo de uniformizar as plantulas, a semea-
durafoi feitaem bandejas de plastico, contendo areiacomo
leito de germinacdo, e, apds a emergéncia, as plantulas
foram repicadas paravasos de pléstico com capacidade de
3 L. Odelineamento experimental foi o inteiramente
casualizado e cada planta contidaem um vaso representou
uma repeticéo.

A populacdo de C. sojina, raga 04, foi obtida na
Embrapa-Centro Nacional de Pesquisa de Soja, em Lon-
drina, PR. Sua multiplicacdo foi realizada em placas de
Petri contendo o meio de culturasuco detomate sem tem-
pero (Superbom)-&gar, cujo preparo foi semelhante ao pre-
conizado parao meio V8-égar (Veiga, 1973).

A obtengdo, amultiplicagdo, amanutengdo e o preparo
do in6eul o foram realizados de acordo com método adota-
do por Veiga (1973) e Cordeiro (1986).

A inoculacgéo do patégeno ocorreu quando as plantulas
apresentaram a terceira folha trifoliolada completamente
desenvolvida. Cada plantafoi pulverizadacom 10 mL de
umasuspensao de conidios contendo 40.000 conidios/mL.
Apbs ainoculacdo, 0s vasos permaneceram, por trés dias,
sob umidade relativa de aproximadamente 100%. Vinte
dias ap6s a inoculacdo, quando as plantas mostravam o0s
sintomas caracteristicos dadoenca, foram avaliados os se-
guintes caracteres: @) Notaparainfeccao (NT), utilizando
aescaladenotasvisuais propostapor Ross (1968): 1,0: au-
sénciade lesdo; 2,0: presenca de tragos de lesdes; 3,0: le-
sbes de tamanho pequeno; 4,0: lesdes detamanho médio; e
5,0: lesBes grandes. Na atribuic&o das notas, recorreu-se
ao esquema apresentado por Cordeiro (1986); b) Numero
delesBespor foliolo (NLF): relativo acontagem no foliolo
mais infectado da planta; ¢) Diametro médio da lesdo
(DML), em mm: com base na média das dez maiores le-
sdesdofoliolo maisinfectado; d) Numero delesdespor cnm?
(NLC): nimero de lesdes dividido pela &rea do foliolo;
€) Porcentagem daéreafoliar lesionada (PAFL): &reafoliar
lesionada (&reamédiadelesdo do foliolo maisinfectado x
nimero delesdes/areadofoliol o) x 100; f) Indice de doen-
¢a (ID): numero de lesdes por foliolo (NLF) x didmetro
médio de lesdo (DML)? (Veiga, 1973). As avaliagBes dos
itensb af foram realizadas de acordo com método adotado
por Veiga (1973) e Martins Filho et a. (2000).

Os estudos genéticos sobre aheranca daresisténciada
sojaaC. sojina, com base em médias e variancias, foram
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realizados pelo método de Mather & Jinks (1984), utili-
zando o programa computacional GENES (Cruz, 2001).

Resultados e Discussao

A resisténciaa C. sojina apresentou-se como um
carater quantitativo. As médiasdos caracteres avali-
ados referentes as geragdes F; e RC, posicionaram-
se proximas as do genitor resistente (Parand), indi-
cando a dominancia da resisténcia (Tabela 1).
As médias das geragdes F, e RC; ficaram um pouco
mai s distante das médias do genitor resistente, como
erade se esperar, poisem F, hi o efeito da segrega
¢do dosgeneseem RC; ocorre aexpressao dosalelos
recessivos. Houve alta varianciarelativaem alguns
caracteres, como niimero delesBes por foliolo (NLF).
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Uma possivel explicac@o para essa ata variancia
pode ser o fato das lesBes coalescerem, o que difi-
culta a avaliagdo do nimero de pontos lesionados
em algumas folhas. Quanto as outras caracteristicas
analisadas, obtiveram-se menores variancias, como
foi 0 caso danotaparainfeccdo (NT), umavariavel
consideradapor Cordeiro (1986), MartinsFilho (1999)
eBarbieri et a. (2001) como muito confidvel, apesar
de ser subjetiva. A maior varianciafoi observadana
populacdo F,, em razdo da maior segregacdo dos
genes.

Na andlise da predi¢do do ganho por selecdo, o
sinal negativo € esperado porque serefere acaracte-
risticas associadas com resisténcia a doencas, en-
tretanto, algumas das varidveis analisadas tém sinal
positivo (Tabela 2). Isto ocorreu com 0s caracteres
DML, PAFL e NLC, porque estas sdo fungdes das

Tabela 1. Médias(m), variancias (62) e variancias dasmédias [(m)] dos caracteres avaliados no ensaio de reagio dasoja
a Cercospora sojina Hara, em relacdo aos genitores e suas popul agdes derivadas®).

Populag&o™ NT NLF DML

m G2 V() m &2 V() m &2 V()
P, 4,60 0,1604 0,00617 139,69 187278 72,03 0,3481 0,0041 0,00016
P, 2,02 0,3236 0,01407 20,96 215,32 9,36 0,2196 0,0068 0,00029
Fy 1,93 0,3886 0,01495 16,92 147,59 5,68 0,1154 0,0006 0,00002
F> 2,36 1,1585 0,00919 27,47 820,68 6,51 0,2313 0,0105 0,00008
RC, 2,57 1,0815 0,01803 19,73 279,62 4,66 0,3133 0,0235 0,00039
RC 1,47 0,2895 0,00491 7,78 79,83 1,35 0,1322 0,0146 0,00025

PAFL NLC ID

m &2 v(m) m 52 v(m) m 52 (M)
P 23,08 148,6081 5,7157 2,38 0,5604 0,0216 16,88 479776 1,8453
P, 2,65 9,0340 0,3928 047 0,1048 0,0046 1,53 3,0633 0,1332
F1 0,56 0,1478 0,0057 052 0,1200 0,0046 0,25 0,0486 0,0019
F> 4,69 63,3413 0,5027 0,55 0,3623 0,0029 2,98 24,8413 0,1972
RCy 12,06 208,8764 3,8146 1,00 0,7208 0,0120 325 20,2005 0,3367
RC, 1,66 4,9009 0,0831 0,37 0,1731 0,0029 0,46 0,4538 0,0077

(ONT: notaparainfeccdo; NLF: nimero de lesdes por foliolo; DML: diametro médio delesio; PAFL: porcentagem de &eafoliar lesionada; NLC: nimero
de lesBes por cm?; 1D: indice de doenca. (DP;: Bossier; P,: Parang RCy: Fyx Bossier; RC,: Fy x Parana.

Tabela 2. Predicdo de ganhos por selecéo dos caracteres avaliados no ensaio da reacéo da soja a Cercospora sojina

Hara®,

Parametro NT NLF DML PAFL NLC 1D
NUmero de individuos selecionados 25 25 25 25 25 25
Média original da F, 2,36 27,47 0,23 4,69 0,55 2,98
Média dos individuos selecionados 1,29 3,16 0,098 0,14 0,059 0,089
Diferencial de selecéo -1,07 -24,31 -0,13 -4,54 -0,49 -2,89
Ganho por selegéo -0,88 -37,97 0,00 0,00 0,00 -3,38
Ganho por selegéo (%) -37,03 -138,23 0,00 0,00 0,00 -113,37
Média predita para o 1° ciclo apds selecdo 1,49 -10,50 0,45 12,37 0,779 -0,398

(ONT: notaparainfecgdo; NLF: nimero delesdes por foliolo; DML : didmetro médio delesio; PAFL: porcentagem de &reafoliar lesionada; NLC: nimero

de leses por cm?; 1D: indice de doenca.

Pesq. agropec. bras., Brasilia, v. 37, n. 12, p. 1727-1733, dez. 2002



1730

outras variaveis e tiveram suas estimativas de
variancia genética aditiva nulas, produzindo
herdabilidadesrestritas nulas que, multiplicadaspelo
diferencial de selecéo, geraram predi¢do de ganhos
iguais a zero. Dessa forma, variéveis cujos resulta-
dos esperados no ganho com a selecéo sejam nega-
tivos devem ser interpretadas. Os maiores ganhos,
em porcentagem e com sinal negativo, foram predi-
tos paraavariavel NLF, seguido de ID, AFL e NT,
respectivamente. Nessa mesma ordem, para essas
mesmas varidveis, foram obtidas maiores estimati-
vas da herdabilidade no sentido restrito.

AsinteracOesndo-a éicasforam significativasem
relagdo aoscaracteresNT, NLF, DML elD, mas, para
PAFL eNL C ndo diferiram significativamente de zero,
a 5% de probabilidade, peloteste t (Tabela 3).

Em genotipos selecionados, o efeito génico
aditivo éreduzido. Esse efeito é maisimportante nos
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caracteresde herancamenoscomplexa Em caracteres
guantitativos, de heranca mais complexa, a contri-
buic&o dos efeitos génicos decorrentes dadominancia
torna-se maior (Arias, 1986). Os caracteres governa-
dos pela acéo génica decorrente da dominancia néo
podem ser fixados. Nesse caso a exploragéo da
heterozigose é a Unica solucdo (Gamble, 1962).
O efeito génico associado a dominancia foi o
parémetro que obteve amaior estimativa (porém com
sinal negativo) eamaior varidncianos caracteres|D,
NLF, DML eNT.

Apesar da decomposi¢cdo ndo ser ortogonal, o
coeficiente de determinacéo (R?) daidéiadaimpor-
ténciade um particular efeito genético sobreavaria-
bilidade disponivel dos caracteres estudados (Tabe-
la4). Assim, ndo considerando o efeito damédia, o
efeito genético maisimportante na determinacéo do

Tabela 3. Significancia dos pardmetros genéticos do modelo completo, gustado com base nas médias dos caracteres
avaliados, no ensaio de reagdo de seis geragdes de soja (P, P,, F1, F», RC4, RC,) aCercospora sojina Haralb,

Parametro® NT NLF DML

Estimativa Variancia t Estimativa Variancia t Estimativa Variancia t
m 4,68 0,2439 9,47 135,17 148,62 11,08* 0,3181 0,0040 5,029*
a 1,28 0,0051 18,10* 59,37 20,35 13,16* 0,0643 0,0001 6,05*
d -6,51 1,4745 -5,36* -312,57 822,15 -10,90* -0,1444 0,0294 -0,84™
aa -1,37 0,2388 -2,81* -54,85 128,27 -4,84* -0,0343 0,0039 -0,55™
ad -0,39 0,1120 -1,16™ -94,82 105,45 -9,23* 0,2337 0,0030 4,26*
dd 3,76 0,5941 4,88* 194,32 304,53 11,14* -0,0583 0,0121 -0,53™

PAFL NLC 1D

Estimativa Variancia t Estimativa Variancia t Estimativa Variancia
m 4,18 25,16 0,83™ 0,88 0,1123 2,62* 13,70 5,0265 6,11*
a 10,21 1,53 8,27 0,95 0,0065 11,81* 7,68 0,4946 10,91*
d 5,65 186,24 0,41™ -0,95 0,7855 -1,07™ -29,44 29,4685 -5,42*
aa 8,69 23,63 1,79™ 0,55 0,1058 1,68™ -4,49 45319 -2,11*
ad 0,38 21,70 0,08™ -0,64 0,0859 -2,19™ -9,77 3,3559 -5,33*
dd -9,27 76,54 -1,06™ 0,59 0,3298 1,03™ 15,99 10,6503 4,90*

(ONT: notaparainfecgdo; NLF: nimero delesdes por foliolo; DML : didmetro médio delesio; PAFL: porcentagem de &reafoliar lesionada; NLC: nimero
de lesBes por cm?; ID: indice de doenga. @m: média das linhagens homozigoticas derivadas de F,; a medida do efeito génico aditivo; d: medida dos
desviosdadominancia; aa: medidadasinteragdes aditivo x aditivo; ad: medidadasinteragdes aditivo x dominante; dd: medidadasinteragdes dominante x
dominante. "sN&o-significativo. *Significativo a 5% de probabilidade pelo teste t.

Tabela 4. Decomposi¢do ndo-ortogonal da soma de quadrados de parémetros (m, a, d, aa, ad, dd), pelo método de
eliminacdo de Gauss dos caracteres avaliados no ensaio dareagéo a Cercospora sojina Haraem relagéo aos genitorese
suas popul agdes derivadas®.

Fonte de variagad® NT NLF DML PAFL NLC ID
KRR ) R(%) K R(%) ) R(%) ) R(%)  SQ R(%)

m/a, d, aa, ad, dd 089 1838 74577 7,30 00041 22,81 071 033 0,03 1,64 7,66 522
am, d, aa, ad, dd 331 6813 7.04909 69,05 0,0083 4559 20868 97,34 1,82 9490 117,83 80,30
d/m, a, aa, ad, dd 0,30 617 69044 6,76 00002 081 023 011 0,01 0,33 6,12 417
aa/m, a, d, ad, dd 0,08 161 12534 1,23 00001 027 3,15 1,47 0,01 0,65 084 057
ad/m, a, d, aa, dd 0,02 031 899,24 8,81 0,0055 30,17 001 001 0,04 214 955 6,51
dd'm, a d, aa, ad 0,26 540 699,24 6,85 00001 035 15 074 0,01 034 473 323
Total 4,86 100,00 10.209,12 100,00 0,0181 100,00 214,37 100,00 1,92 100,00 146,74 100,00

(ONT: notaparainfecgdo; NLF: nimero delesdes por foliolo; DML : didmetro médio delesio; PAFL: porcentagem de dreafoliar lesionada; NLC: nimero
de lesBes por cm?; ID: indice de doenga. @m: média das linhagens homozigoticas derivadas de F»; a medida do efeito génico aditivo; d: medida dos
desviosdadominancia; aa: medidadasinteragdes aditivo x aditivo; ad: medidadasinteragdes aditivo x dominante; dd: medidadasinteragdes dominante x
dominante.
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carater NT foi o efeito génico aditivo (68,13%), en-
guanto o efeito decorrente da dominancia foi o de
menor importancia (6,17%). Esse fato evi-
dencia a possibilidade de obtencdo de materiais
homozigoticos superiores, por meio de selecéo, a
partir da geracéo F, e que os ganhos nos ciclos de
selecdo serdo satisfatorios, uma vez que 0 compo-
nente de natureza aditiva é de elevada magnitude.
Com relacéo ao cardter NT, evidencia-se que as
interacOes epistéticas aditiva x aditiva, aditiva x do-
minante e dominante x dominante influiram, em
7,32%, nadeterminagéo das médias das geracbes es-
tudadas (Tabela 4). Logo, os resultados sugerem que
0 modelo aditivo-dominante pode explicar a maior
parte das variacdes nesse caréter, em razdo da baixa
contribuicdo dos efeitos das interagdes epistéticas.
Entretanto, 0 uso desse modelo reduzido esta sujei-
toaum viés, porque as epistasias aa e dd foram sig-
nificativas e ndo devem ser desconsideradas. Esse
mesmo raciocinio pode ser estendido paraosdemais
caracteres.

Conforme revisdo de Arias (1986), os efeitos de
dominéncia e as interagdes génicas sdo de menor im-
portancia nas espécies autbgamas. Porém, as
interagdes génicas entre genes ndo alélicos, ou
epistaticas, ou dialélicas, ndo podem ser
desconsideradas nos mecanismos genéticos béasi-
cos. Modelos genéticos, que negligenciam as
epistasias, podem estar de algumamaneiraviesados,
conforme Quinby (1963), citado por Scapim (1997).

Mesmo que o uso do modelo genético completo
para descrever as médias da geracdo seja de grande
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importancia para 0 conhecimento mais abrangente
das causas e magnitudes dos componentes genéti-
cosque controlam o caréter, pode-setambém avaliar
0 modelo reduzido aditivo-dominante que, além de
mais simples, tem sido rotineiramente utilizado no
melhoramento, paraprover asinformagesindispen-
saveis naavaliago daeficiénciade métodos empre-
gados e do éxito dos mesmos.

Em todos os caracteres, considerando o modelo
reduzido aditivo-dominante, amédiafoi o parametro
em que se obteve amaior estimativa; o efeito génico
decorrente dadominancia, amaior variancia, etodos
0s parémetros estimados diferiram significativamente
dezero, a5% deprobabilidade, peloteste t (Tabela ).

O model o aditivo-dominante possibilitaa obten-
¢80 de médias preditas que se correlacionam com as
meédias observadas em magnitudes elevadas em to-
dos os caracteres analisados, variando de 87,84% na
caracteristicade maior variabilidade (NLF), a98,29%,
na PAFL (Tabela6). No caso de NT, considerado
como o cardter mais importante entre os avaliados,
observou-se correlacdo de 95,09%. Esses valores
equivalem &s determinagBes de 77,71%, 96,60% e
90,41% em relagdo aos caracteresNLF, PAFL eNT,
respectivamente.

O uso do modelo genético aditivo-dominante é
satisfatorio paraexplicar o comportamento dameédia
das geracdes, nos caracteres em estudo. A variabili-
dade aditiva, presente em F,, érelativamente superi-
or aatribuidaaos desvios da dominancia quanto aos
caracteresNT, NLFeNLC eooposto ocorreemrela
¢&o aos caracteresDML, PAFL eID (Tabela 7). En-

Tabela 5. Teste de significancia da nulidade de model os menos parametrizados dos parémetros genéticos, obtidos das
médias de seis geracles (P;, P,, F1, F», RC;, RC,) de plantas de soja, dos caracteres avaliados no ensaio da reagdo a
Cercospora sojina Haraem relago aos genitores e suas popul agdes derivadas®,

Parametro® NT NLF DML

Estimativa  Variancia t Estimativa  Variancia t Estimativa  Variancia t
m 3,16 0,0040 50,12* 36,33 6,10 14,70* 0,30 0,000075 34,24*
a 1,37 0,0037 22,43* 22,08 434 10,60* 0,08 0,000092 8,04*
d -1,65 0,0171 -12,58* -29,88 15,86 -7,50* -0,18 0,000108 -17,03*

PAFL NLC ID

Estimativa  Variancia t Estimativa  Variancia t Estimativa Variancia t
m 11,51 0,7067 13,69* 1,15 0,0040 18,16* 5,78 0,1612 14,40*
a 8,92 0,7650 10,20* 0,76 0,0041 11,84* 4,94 0,1650 12,15*
d -10,95 0,7192 -12,91* -0,81 0,0102 -8,03* -5,55 0,1658 -13,62*

(WNT: notaparainfecgdo; NLF: nimero delesdespor foliolo; DML : didmetro médio delesio; PAFL: porcentagem de &eafoliar lesionada; NLC: nimero
de lesBes por cm?; 1D: indice de doenga. @m: média das linhagens homozigdticas derivadas de F,; a medida do efeito génico aditivo; d: medida dos

desvios da dominéncia. *Significativo a5% de probabilidade pelo testet.
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Tabela 6. Médias observadas e estimadas de plantas de seis geracbes (Py, P, F1, F», RC;, RC,) de soja, dos caracteres
avaliados no ensaio dareac&o a Cercospora sojina Haraem relagio aos genitores e suas popul agdes derivadas®.

Populagac®@ NT NLF DML PAFL NLC ID
Média Média Média Média Média Média Média Média Média  Média Média Média
observada estimada observada estimada observada estimada observada estimada observada estimada observada estimada
Py 4,60 452 13969 5840 03481 03730 2308 2043 2,38 1,91 16,88 10,71
P, 2,02 1,79 2096 1425 02196 0,2190 2,65 2,59 0,47 0,39 153 0,84
F 1,93 151 16,92 645 01154 0,1187 0,56 0,56 0,52 0,34 0,25 0,23
F 2,36 2,33 2747 21,39 02313 0,2073 4,69 6,03 0,55 0,75 2,98 3,01
RC; 2,57 3,02 1973 3243 03133 02458 12,06 1049 1,00 1,12 3,25 547
RC, 1,47 1,65 778 1035 01322 0,1689 1,66 157 0,37 0,37 0,46 0,54
T (Yobs, Yes)© 0,96 0,90 0,92 0,99 0,96 0,94
R 0,93 0,81 0,84 0,99 0,93 0,89

(ONT: notaparainfecgdo; NLF: nimero de lesdes por foliolo; DML: didmetro médio delesfo; PAFL: porcentagem de &eafoliar lesionada; NLC: nimero
de lesdes por cm?, ID: indice de doenca. @P;: Bossier; P,: Parang RCy: Fy x Bossier; RCy: Fy x Parana. @ Correlagio entre valores observados e
estimados.

Tabela 7. Decomposi¢do ndo-ortogonal da soma de quadrados de parémetros (m, a, d) pelo método de eliminacéo de
Gauss dos caracteres avaliados no ensaio dareagéo a Cercospora sojina Hara®,

Fonte de variagio® NT NLF DML PAFL NLC ID
K R(%) x R(%) KR __R(% N R(%) SQ R(%) SQ R(%)
ma, d 251212 7915 21622 5619 117212 76,77 187,44 40,90 32974 61,71 207,24 3836
am, d 50324 1586 11231 29,19 6463 423 10403 22,70 14008 2622 147,60 27,32
dim, a 158,36 4,99 5628 14,62 29007 19,00 166,77 3639 6450 1207 18545 34,32
Total 3.173,72 100,00 384,81 100,00 1.526,83 100,00 45824 100,00 534,32 10000 540,28 100,00

(ONT: notaparainfecgdo; NLF: nimero delesdes por foliolo; DML : didmetro médio delesio; PAFL: porcentagem de &eafoliar lesionada; NLC: nimero
de lesBes por cm?; 1D: indice de doenga. @m: média das linhagens homozigdticas derivadas de F,; a medida do efeito génico aditivo; d: medida dos

desvios da dominancia

tretanto, como existe um consenso entre 0s pesqui-
sadores em se utilizar a nota para infecgdo (NT) e
considerando esta a caracteristica de trabal ho esco-
Ihida, o melhoristaterd possibilidade de obter mate-
riaishomozigéticos superiores, apartir dageracéo F,.

Conclusdes

1. A resisténciaa Cercospora sojina em sojacom-
porta-se como um caréter quantitativo.

2. Os efeitos genéticos mais importantes na de-
terminagéo dos caracteresrelacionados com aresis-
ténciasdo os ef eitos génico aditivo e de dominancia,
gue se alteram de acordo com o carater avaliado.

3. Os caracteres nota para infec¢do, nimero de
lesdes por foliolo e niimero de lesBes por cm? apre-
sentam maiores val ores estimados de efeitos génicos
aditivos do que efeitos génicos de dominancig;
os caracteres didmetro médio delesdo, porcentagem
de éreafoliar lesionada e indice de doenca compor-
tam-se de forma oposta.

4. A notaparainfec¢do pode ser utilizadaem pro-
gramas de melhoramento para resisténcia a
Cercospora sojina.
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5. Os caracteres nota para infec¢do, nimero de
lesBes por foliolo, didmetro médio delesdo e indice
de doengaapresentam interacoes epistéticas signifi-
cativas, e devem ser avaliados pelo modelo
aditivo-dominante-epistético; os caracteres porcen-
tagem de area foliar lesionada e nimero de lesbes
por cm? podem ser analisados utilizando o modelo
aditivo-dominante.
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