JUSTIFICATIVAS

Todas as demais sugestões foram aceitas (estão destacadas no texto) e, onde o revisor sugeriu maiores discussões, buscou-se complementar da melhor forma possível com artigos já publicados na área. 
Algumas das correções apresentam sua justificativa para explicação de como o texto foi adaptado, pois precisava de maiores correções. Estas estão apresentadas a seguir:

ABSTRACT - Linha 28

Comentário: ASSESSOR A: Contradiz Maharachchikumbura et al. (2011),esta correto?
Justificativa: Os resultados não contradizem os autores, pois segundo os mesmos: “The morphological characters, especially conidia characters, could be useful to species differentiation in Pestalotiopsis genus (Maharachchikumbura et al., 2011)”. Embora, no presente estudo, o diâmetro das colônias foi o caractere mais útil na separação inicial dos isolados que acabaram sendo diferenciados posteriormente pela análise filogenética.

RESULTADOS E DISCUSSÃO – Linha 314

ASSESSOR A: Foram utilizados na analise acesso com identificação correta?
 “Regarding the molecular identification within the Pestalotiopsis genus, Maharachchikumbura et al. (2011), affirmed that naming the species is difficult and highly subjective and many of sequences for Pestalotiopsis deposited in GenBank are likely to be wrongly named. Because of that, the taxonomic status of these species of Pestalotiopsis genus must be revised”.
Esta foi retirada para não causar ambiguidade nas afirmações, considerando que as sequências utilizadas foram escolhidas com base em trabalhos publicados e de pesquisadores que trabalham especificamente com o gênero. Portanto, há uma maior confiança nas sequências, embora ter certeza absoluta de que não há equívocos, seja uma tarefa humanamente impossível. 

FIGURAS
A Figura 1 foi enviada novamente sem as letras em preto e branco e uma versão em cores.

A Figura 2 não tem como enviar em outro formato, pois é resultante de uma compilação de um gráfico gerado pelo programa Genes que não permite salvar em outro formato, por isso ele foi desenhado através do Paint sobre o gráfico do Genes.

As Figuras 3 e 4 foram retiradas e foi refeito o dendrograma juntando as duas regiões: ITS e beta-tubulina em um único dendrograma (Figura 3). O arquivo feito diretamente no MEGA foi carregado no sistema, este pode ser editado, mas somente quanto à fonte e algumas opções gráficas (todo ele foi construído em fonte Times New Roman 8 em itálico devido aos nomes científicos). Entretanto, no MEGA, não há como inserir legenda indicando os ramos das duas regiões, portanto foi carregado também um arquivo em pdf (tudo em fonte times 8) com a legenda que deve ser inserida no manuscrito, na possibilidade de sua publicação.
Caso prefiram os dendrogramas separados (contrariando pedido do revisor A), posso carregar novamente os arquivos originais. 
